个人简介

成峰博士现在在南佛罗里达大学（USF）药学院和公共卫生学院担任终身制助理教授职务。他在生物信息学领域拥有10年以上的研究经验。成峰博士在2010年在美国弗吉尼亚大学（University of Virginia）获得生物信息学博士，主要从事基因芯片和新一代测序的数据分析并利用机器学习方法建立了有效的统计模型用于预测动脉硬化风险、药物可能引发的肝脏毒性以及肿瘤患者化疗效果。其中肿瘤患者化疗临床效果预测模型发表在Cancer Research杂志上。药物肝脏毒性预测模型发表在Journal Theoretical Biology上，已经申请美国专利并已经到转让洽谈阶段。动脉硬化风险预测模型发表在BMC Med Genomic杂志上，被选为该杂志最高下载（Highly Access）的文章之一，并被包括Yahoo在内的重要新闻媒体所报道。在读博期间由于成绩优秀获得2009年国家优秀留学生奖学金。成峰博士在弗吉尼亚大学毕业后去世界知名的耶鲁大学（Yale University）进行博士后研究，协助建立并分析了世界上最大的人脑基因表达谱数据库。该数据库收集了1340例来自全世界各地的不同种族的人脑样本的基因芯片和新一代测序的数据。这些样本涵盖了大脑发育的不同阶段（从胚胎期一直到老年期）和大脑的所有重要的功能区（包括小脑，大脑新皮质，丘脑和海马区）。成峰博士利用统计学方法对这些海量的数据进行了有效的分析，发现出生前人脑基因表达会随着发育发生很大的变化，但这种变化会随着年龄的增长而降低。此外成峰博士还分析了脑区、性别的基因表达差异。这些研究内容大大丰富了人们对大脑发育的认识。该成果发表在2011年英国自然杂志（Nature）上（共同第一作者和主要的数据分析者）。据Google Scholar统计，该文章2012一年的引用次数高达80次以上。近10年来，成峰博士在国际高水平期刊上发表了论文25篇（详见简历），其中第一作者15篇，影响因子超过100。 成峰博士在USF担任助理教授一年期间，已经在卵巢癌早期诊断方面获得研究资助两项。
